NIETECHNICZNE STRESZCZENIE DOSWIADCZENIA

1.Tytut projektu Konstrukcja wysokorozdzielczej mapy genetycznej i identyfikacja

regiondw genomu determinujacych ptec¢ u traszek

2.Czas trwania projektu 15 miesiccy
3.Stowa kluczowe (maksymalnie 5 stow) traszka, mapa genetyczna, mieszance migdzygatunkowe

4.Cel projektu (art. 3 ustawy) (wpisa¢ odpowiednig kategori¢ z ponizszych) .....A..........

A. Badania podstawowe

B. Badania translacyjne lub stosowane

C. Badania majace na celu zachowanie gatunku

D. Badania z zakresu medycyny sadowe;j

E. Badania zapewniajace poprawe dobrostanu zwierzat lub warunkéw chowu lub hodowli zwierzat gospodarskich

F. Badania w celu opracowania i produkcji produktéw leczniczych, srodkéw spozywczych, pasz lub innych substancji lub
produktow, lub badan ich jakosci, skutecznosci lub bezpieczenstwa stosowania

G. Badania w celu ochrony $srodowiska naturalnego

H. Badania w celu ksztalcenia na poziomie szkolnictwa wyzszego lub szkolenia w celu nabycia lub doskonalenia

kompetencji zawodowych

5. OPIS PLANOWANEGO DOSWIADCZENIA

Nalezy okreslic cel naukowy lub edukacyjny do§wiadczenia, w tym przewidywane szkody, jakie moze ono spowodowac u
wykorzystywanych zwierzat, i korzysci, jakie przyniesie ono dla rozwoju nauki i dydaktyki. Maksymalnie 250 stow, tekst
musi by¢ zrozumiaty dla niespecjalisty.

Celem wykonywania wnioskowanych czynnosci sa badania naukowe. Celem projektu naukowego, w
ramach ktorego maja zosta¢ wykonane czynnoS$ci, jest utworzenie mapy genetyczne] (okreslenie
wzajemnego potozenia loci na chromosomach) o wysokiej rozdzielczosci (10 razy wyzszej niz
dostepna) dla traszki zwyczajnej i traszki karpackiej oraz identyfikacja chromosomow piei. W tym celu
niezbedne jest przeprowadzenie kojarzen wewnatrzgatunkowych w obrebie traszki zwyczajnej oraz
migdzy traszka karpackg a mieszancami migdzygatunkowymi. Do badan uzyjemy dorostych osobnikow
traszki zwyczajnej (Lissotriton vulgaris, Lv). Traszki bgeda odlowione z dwoch naturalnych populacji.
Zwierzgta zostang skojarzone ze sobg: samice z samcami traszki zwyczajnej oraz samce traszki

karpackiej z mieszancami migdzygatunkowymi hodowanymi w laboratorium. Po uzyskaniu larw z




kojarzen, doroste zwierzgta odtowione w terenie zostang wypuszczone z powrotem do srodowiska. Z
uzyskanych larw zostanie pobrany material genetyczny, ktory pozwoli na identyfikacje chromosomow
plci tych gatunkéw oraz uzyskanie ich doktadnej mapy genetycznej. Badania te pozwolg na lepsze

zrozumienie ewolucji genomow u plazéw.

6. LICZBA ORAZ GATUNKI ZWIERZAT PLANOWANYCH DO WYKORZYSTANIA W
DOSWIADCZENIU

traszka zwyczajna (Lissotriton vulgaris): 10 osobnikow
traszka karpacka (Lissotriton montandoni): 5 osobnikoéw

mieszance F1 t. karpackiej z t. zwyczajna: 5 osobnikow

7. OPIS UWZGLEDNIENIA ZASAD ZASTAPIENIA, OGRANICZENIA | UDOSKONALENIA?

Przygotowujac projekt badawczy, sprawdzitem istniejaca wiedz¢ w zakresie objetym wnioskiem
badawczym, w bazach danych Web of Science oraz Scopus przy uzyciu stow kluczowych takich jak:

mapa genetyczna ptazow, identyfikacja chromosomow plci, krzyzowanie miedzygatunkowe.

Zastgpienie. Brak jest danych dotyczacych mozliwosci zastgpienia wybranych metod innymi, mniej
ucigzliwymi dla traszek. Ze wzgledu na che¢¢ pozyskania mapy genetycznej wilasnie traszek z rodzaju
Lissotriton nie istnieje rowniez mozliwo$¢ zastgpienia tych traszek innymi organizmami. Uzyskanie
danych z proponowanego projektu pozwoli na rozwinigcie poznawcze istniejacej wiedzy o
chromosomach pici tych gatunkdéw oraz bedzie stanowilo nieoceniony zaséb w badaniach architektury

genetycznej izolacji reprodukcyjnej i ewolucji genomoéw u ptazow.

Ograniczenie. Na podstawie przeszukania istniejacej literatury, stwierdzam ze planowana liczba
osobnikdéw jest minimalng konieczng dla zapewnienia niezbednej dla sukcesu doswiadczenia liczby
potomstwa. Biorgc pod uwage naturalng ptodnos$¢ samic traszek z rodzaju Lissotriton uzyskanie mapy
genetycznej zyskanie mapy o 10 razy wyzszej rozdzielczoSci niz obecna wymaga zatem uzyskania

danych z potomstwa od 5 samic traszki zwyczajnej 1 5 samic mieszancowych (acznie okoto 1000 larw ~

! Przy wypetnianiu wzorowac¢ sie na instrukcji wypetniania wniosku W1 punkt. 8




20000 chiazm), kazda z nich skojarzona z innym samcem. Zatem planowana przez nas liczba osobnikow
dorostych jest niezbedna do uzyskania mocy statystycznej (rozdzielczosci rekombinacji) , pozwalajacej
na uzyskanie pozadanych celéw. Pobrane tkanki zostang skatalogowane i beda przechowywane w
temperaturze -200C, tak aby mogly zosta¢ uzyte do badan. Z tkanek zostanie wyizolowany material
genetyczny, ktory bedzie nastgpnie zsekwencjonowany. Nadmiarowy material genetyczny bedzie
rowniez skatalogowany 1 przechowywany w temperaturze -200C, tak aby mogl by¢ uzyty do
ewentualnych przysztych badan. Aby zabezpieczy¢ si¢ przed utratg uzyskanych danych sekwencyjnych

beda one przechowywane na co najmniej 3 niezaleznych no$nikach.

Udoskonalenie. Nagromadzony materiat badawczy pozwala na stwierdzenie, ze uktad eksperymentalny
1 wielko$¢ prob sa zgodne z praktykami przyjetymi w dyscyplinie. W trakcie trwania eksperymentu
zwierzeta beda miaty zapewnione warunki maksymalnie przypominajace warunki naturalne.

Uzyskanie danych z proponowanego projektu pozwoli na rozwinigcie poznawcze istniejacej wiedzy o

chromosomach pfci tych gatunkéw oraz bedzie stanowito nieoceniony zasdb w badaniach architektury
genetycznej izolacji reprodukcyjnej i ewolucji genoméw u ptazow.

8. Projekt jest objety oceng retrospektywna?
0 TAK - na podstawie art. 53 ust. 1 ustawy
0 TAK - na podstawie art. 53 ust. 3 ustawy
X NIE

2 Wypetnia wtaéciwa lokalna komisja etyczna ds. doswiadczen na zwierzetach. Nalezy zaznaczyé wtaséciwe pole.




